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4 loci RNA ribosomiques
Chr05  et Chr07 (Type A)

Chr01 et Chr08 (atypiques)

4 extrémités subtélomériques de 
chromosomes
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36-42h ? ES=early schizogony
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MSP1, MSP3, MSP4, MSP5, 
MSP6, MSP7, MSP7-like, MSP9-
ABRA, MCP, GLURP, Pfemp3, 
EBA-175, EBA-181, …

Myosin A, Myosin D, coronin, 
dynamin-1, dynamin-2, formin-2, …

3 des 5 CLAG/RhopH1, RhopH2, RhopH3
RAP1, RAP3, RAMA, ~TgRON2



8���	4������� K	���	���	"06	�����	�
������ �	
���������	�5;	<+5>?	���	���	����������	84:	

:	(������������	6"0"	�����	
�	��	<���	50;0	F5&>?	�� �	
��	�����������	84
(������2���	$��	8���-�

�� ����

Actin binding
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binding

Molecular
fonction

Membrane (organelles)
Actin cytoskeleton

Cellular 
component

Entry into host
Interaction with host

Biological
process
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* De 1 à 5 introns selon les cas
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• Conclusions de l’analyse à grande échelle

• Validation de 29 modèles de gènes* (9, 5, 15)
• Correction pour 14 modèles de gènes (2, 1, 11)
• Polymorphisme dans 21 gènes (7, 1, 13)

• Expression de locis non-codants atypiques
•rDNAs Chr01 & Chr08 ; télomères

• Expression validée pour 243 gènes schizontes/méros
(60, 62, 121)

• Jeu de données transcriptomiques complémentaires 

-> Données intégrées à PlasmoDB
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