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Introduction

d’établir leur parenté.

Représentation courante :

Arbre phylogénétique basé sur les données
primaires (séquences génétiques,
caracteres morpho-anatomiques)

Arbre phylogénétique de la vie
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A phylogenetic tree of living things, based on RNA.

NASA Astrobiology Institute
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Introduction

- Méthodes des distances, par exemple :

- UPGMA (Unweight Pair Group Method with Arithmetic mean)

- NJ (Neighbor-Joining)

‘ Méthodes basées sur le caractére :

- Maximum de parcimonie

- Maximum de vraisemblance



Introduction

deux étapes:

- 1) Prétraitement par STC (Source Trees Correction)

‘ 2) Construction du super arbre par comparaison des
arbres sources apres le traitement STC

"PhySIC IST: cleaning source trees to infer more informative supertrees." Scornavacca C., Berry V., Lefort V., Douzery E.J.P. and 5
Ranwez V. BMC Bioinformatics. 2008, Oct 4;9:413
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Interface et fonctionnalités actuelles

PhySIC_IST: cleaning source trees to infer more informative supertrees.

Scornavacca C., Berry V., Lefort V., Douzery E.J.P., Ranwez V.
BMC Bioinformatics. 2008, Oct 4;9:413.

Please cite THIS paper if you use PhySIC_IST.

Server load: 926%

PhySIC_IST online execution

Source tree file ) File @ Example file

Parcourir.
Backbone tree file (optional) [l

Parcourir.
Outgroup file (optional) [l

Parcourir.
File format @ uNIx ) Windows ) Mac
Bootstrap threshold for source clade selection 0
Correction threshold used by STC 09

Your name

Your email

Execute 8 email results




Interface et fonctionnalités actuelles

This tool is on development stage, some bugs could remain. Comments much welcome.
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Cahier des charges

sur la page de PhySIC_IST et CompPhy:

* Comparaison d’arbres 2 a 2

* Colorer les taxons sélectionnés

* Afficher les espéces en plus ou en moins
* Afficher les différences de soutien

 « Ladderizer/Swapper »

* Afficher le MAST

* Modifier Taille des arbres

- Soumettre un super arbre

* Construction de super arbre a partir
d’une sélection d’arbres.

* Sessions utilisateurs

* Connexion partagée

* Systeme de presse-papier
* Systeme de Post-It

* Mode Expert



Analyse

Fonctionnalités

Afficher especes en plus ou en moins

des fonctionnalités

Technologies

Manipulation fichier newick

Difficulté de mise ceuvre

Afficher différences de soutien ScripTree, fichier d’annotations +

Mode Expert Html, CSS, ScripTree +

Modifier Taille des arbres a I’écran ScripTree +

Soumettre un super arbre Php, ScripTree +

Systeme de presse-papier Manipulation de fichiers sur serveur de .

LIRMM

Comparaison d’arbre 2 a 2 Html, CSS, ScripTree ++

Colorer taxons sélectionnés Mapping + ScripTree ++

Ladderizer/Swapper Mapping + ScripTree ++

Afficher le MAST ScripTree, PhySIC_IST ++
Systéme de Post-It Manipulation fichier annotations +++
Sessions utilisateurs BDD (SQL, Php) +++
Systéme de connexion partagée BDD + systéme verrou ++++
Construction de super arbre a partir N L Ty m—— it

d’une sélection d’arbres.




Fonctionnalités a implémenter

Visualiser des arbres:
ULadderizer/swapper
W Colorer taxons
Soumettre un super arbre
W Modifier taille des arbres a I’écran
L Différence de soutien
LMode Expert

» Comparer n arbres:

LMAST

» Comparer 2 arbres:

LEspeces en plus ou en moins
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Modélisation

» Page d’accueil
» Page de visualisation

* Diagramme de classes
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Diagrammes de cas d’utilisation

Page d'accueil
| Lancerrequéte m----==-===----=---2==' goumettre arbres de génes |
Utilisateur T _‘_\_ __ )
L
. <g> - ~
Choix arbre especes s T _ Regler parametres |
Soumettre arbre des espéces | Arbre especes par physic_ist '
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Fage vizualization
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Diagramme de classes

MAST
compare face
Taxon 1. 1 Arbre J
contient 1= T.*
L Arbre especes
. =
agit 1.2
1 . '
Operation graphique reliés
1 2.
‘Arbre genes

1.7

soumet

choisit visualise

Utilisateur :
1| Viisualisation arbre
1 1
i Script 1 _
interagit contient
T T 1
Utilisateur standard Litilisateur confirme Presse papier
1 1
interagit . 1
Annotations
sauvedarde
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JPage d’accueil (phySIC_IST)

(JPage de visualisation (CompPhy)
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http://localhost/DesignSite/maquette_physic_ist.php

Réalisation

1 Pas d’implémentation des fonctionnalités

(manque de temps, probleme scripTree)
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Conclusion

(d Cahier des charges a réaliser: sélection des
fonctionnalités a implémenter

[ Analyse, modélisation, conception

-> travail en amont effectué pour I'implémentation
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Conclusion

J Mauvaise organisation du temps

-> lacunes en modélisation

-> premier projet: manque d’expérience
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Planning réel du projet

.-’- N i
AT '.'.‘"
Troject

féyrier 2009

mars 2009

auril 2009

mai 2009

Semaine 7 |Semaine 8

Semained

Semaine 10

Semaine 11

Sernaine 12

Setaine 13

Semaine 14

Sernaine 15

Semaine 16

Semaine 17

Sernaine 18

Sernaine 19

Semaine 20

Semar

Réunion de présentation

Etat des lisux fonctionnalités

Reunion équipe ISEM: mise en place cahier des charges

Enquéte

Pré-Analyse fanctionnalités

Réunion équipe ISEM: Choix des fanctionnalités

Analyse détaillée des fonctionnalités

‘.
‘.
-»

Modélisation

Réunion bilar: Madélisation + ébauche magquette

Maquette

I
¢
]

Correction Rapport

Soutenance
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(J Presse-papier plus développé

J Création d’un systeme de comptes utilisateur

J Connexion partagée
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Merci de votre attention
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Enquéte ISEM sur les fonctionnalités

_ Samuel Blanquart | Juan Escobar Frédéric Delsuc

Logiciel utilisé pour

i AWTY (bayésien) CompPhy CompPhy
comparaison
Compte utilisateur Oul Oul Oul
Connexion partagée Oul Oul Oul
Coloration des
] ] i Oul Oul OuUl
taxons sélectionnés
Systéme de post-It Oul Oul Oul
e Recherche
d’intrus e Calculede
Autre fonctionnalité ¢ Mise en avant distance entre
de la différence les arbres

de topologie
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